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PubMed からのテキストマイニングによる疾患と遺伝子の関連のデータベース
LEGENDA 
 
 
膨大な量の医学・生物学分野の文献を有効活用するためには、テキストマイニング技術を使っ
た機械的な知識抽出が必要である。そこでわれわれは、PubMed から機械的に遺伝子や疾患
等の関連を抽出し、その結果をまとめたデータベース LEGENDA（Literature-Extracted 
GENe-Disease Associations）を構築した。まず、ヒトの遺伝子名、疾患名、遺伝子機能名、化合
物名をあらわす用語を集め、同義語をまとめて分類した。そして、2009 年 11 月時点の PubMed
に登録されている約 1890 万件の文献要旨の中で、これらの用語が同じ文中に出現する（共起
する）文を探した。その結果として得られた共起文をデータベースに登録し、検索機能を整備し
て、LEGENDA ver. 3 を構築した（近日公開予定）。 
LEGENDA では、ユーザがある用語を入力すると、それと PubMed 中で共起する他の用語の
一覧がスコア順に表示される。さらに、用語が共起する文献のタイトルや要旨を表示したり、ダ
ウンロードしたりすることができる。また、LEGENDA では相互情報量に基づくスコアを使って
概念どうしの関連の強さを評価している。このスコアを用いて、直接共起だけでなく、他の概念
を仲介することにより関連が推定される場合（間接共起）の探索を行う機能も実現した。 
 LEGENDA は、http://hinv.jp/legenda/ で利用できる。 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
図．LEGENDA の共起文献の一覧表示画面。この例は beta-globin と thalassemia が共起する文を

含む論文の一覧である。上部テキストボックスに遺伝子名、疾患名、化合物名等を入れて共起
する用語の組を選択すると、この画面が表示される。この画面では PubMed の要旨を表示したり
ダウンロードしたりすることもできる。 
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